Streszczenie

Zachowanie zasobéw genowych dzikich gatunkow Triticum spp. jest kluczowym zadaniem
wielu programéw hodowlanych majacych na celu zachowanie bioréznorednosci. Wicloletnia
selekcja, w polaczeniu ze zjawiskiem dryfu genctycznego (losowej zmiany czestosci
wystepowania alleli w populacji) i cfektu waskiego gardla (gdy na skutek gwaltownego
zdarzenia losowego liczebnosé populacji maleje, co prowadzi do zawgzenia puli genowej tej
populacji) doprowadzita do zubozenia zmiennosci genetycznej najpowszechnicj uprawianych
gatunkow rodzaju Triticum - pszenicy zwyczajng] (Triticum aestivum ssp. aestivum L)
i pszenicy twardej (Triticum turgidum ssp. durum (Desf) Husn.). Skiania to do zwrbcenia
uwagi na reliktowe gatunki pszenic, takie jak pszenica samopsza (riticum monococcum ssp.
monococcum L.), ptaskurka (Triticum turgidum ssp. dicoccum (Schrank ex Schiibl.) Thell.),
pszenica polska (Tritfcum turgidum ssp. polonicum (L.) Thell.) czy orkisz (Triticum aestivum
ssp. spelta L.). Posiadaja one bogata pul¢ genowa, ktérg mozna wykorzystaé do introgresji
pozadanych genéw do wspdlcezesnie uprawianych odmian pszenicy. Blisko spokrewniony z
pszenica zwyczajna orkisz jest alloheksaploidem o takiej samej liczbie chromosomow
(20=6x=42) co pszenica zwyczajna. Podobiefistwo genetyczne pszenicy zwyczajnej i orkiszu
przejawia sic m.in. w wysokiej homologii ich chromosoméw. Dlatego tez krzyzowania proste
w celu otrzymania mieszaficow tych gatunkdéw moga skutkowaé powstaniem stabilnego
genetycznie potomstwa.

Material roslinny wykorzystywany w badaniach prowadzonych w ramach pracy doktorskigj
stanowily: diploidalny takson 7. monococcum ssp. monococcum, tetraploidalne taksony
T turgidum ssp. durum, T. turgidum ssp. polonicum, T. turgidum ssp. dicoccum, heksaploidalne
taksony T. gestivum ssp. spelta i T. aestivum ssp. aestivum, a takze ich mieszance, stanowiace
unikatowy, nie tylko w skali kraju, material badawczy.

Gléwnym celem badan realizowanych w ramach pracy doktorskiej bylo poznanie zmiennosci
fenotypowej i genotypowej wybranych linii hodowlanych szesciu gatunkéw pszenicy o réznym
stopniu ploidalnodci. Realizujac zatozony cel badano zmiennoéé morfologiczng ziarna
zastosowanych genotyp6w oraz zmienno$é mieszancow prostych migdzy 7. aestivum ssp.
aestivum a T. aestivum ssp. spelta na poziomie cytogenetycznym. Dokonano ponadto przegladu
najnowszego pismiennictwa z zakresu relacji filogenetycznych migdzy gatunkami rodzaju
Triticum spp. 1 taksonomii tego rodzaju, ktéra budzi nieustanne kontrowersje u wielu autoréw
i weiaz nie jest definitywnie ustalona.

W badaniach wykorzystano technike cyfrowe] analizy obrazu i metody stosowane w analizach

cytogenetycznych. Cyfrowa analiza obrazu powierzchni ziarna wybranych taksonéw pszenicy
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pozwolita na wytypowanie gatunkéw charakleryzujacych sig najwigkszg zmiennoscia w
zakresie cech morfometrycznych, a uzyskane wyniki potwierdzity przydatnos¢ tej techniki do
dyskryminacji gatunkéw pszenicy i identyfikacji mozliwych domieszek ziarna innych
gatunkdw, ktére znaczgco obnizajg warto$é materiatu siewnego. Techniki cytogenetyczne
pozwolity na okreslenie skladu genomowego mieszancéw pszenno-orkiszowych i
komponentéw rodzicielskich, jak réwniez na identyfikacj¢ polimorfizmu rozmieszczenia
badanych sekwencji repetytywnych w chromosomach mieszancow.

Uzyskane wyniki pozwolity na poglgbienie wiedzy z zakresu zmiennosci fenotypowej
i genotypowej roznych gatunkéw pszenicy i prostych mieszancéw pszenno-orkiszowych, a
takze lepsze zrozumienie ich relacji filogenetycznych. Wyniki badafi mogg dostarczy¢ cennej
wiedzy hodowcom pszenicy, szczeglnie w zakresie zrozumienia organizacji i zmiennosci
genomu mieszancow pszenno-orkiszowych, kiGre po raz pierwszy zostaty poddane tego typu

analizom.




